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Microarray

Un chip de ADN (del inglés DNA microarray) es una superficie sélida a la cual se une una coleccién de
fragmentos de ADN.

Las superficies empleadas para fijar el ADN son muy variables y pueden ser de vidrio, plastico e
incluso de silicio. Los chips de ADN se usan para analizar la expresion diferencial de genes,
monitorizandose los niveles de miles de ellos de forma simultanea.

Su funcionamiento consiste, basicamente, en medir el nivel de hibridaciéon,entre la sonda especifica
(“probe”, en inglés), y la molécula diana (target), indicdndose generalmente mediante fluorescencia y
analizandose por andlisis de imagen, lo cual nos indicara el nivel de expresién del gen.

Suelen utilizarse para identificar genes con una expresion diferencial bajo condiciones distintas. Por
ejemplo, para detectar genes que producen ciertas enfermedades mediante la comparacién de los
niveles de expresion entre células sanas y células que estan desarrollando ciertos tipos de
enfermedades.

Las tecnologias de microarrays han llegado para la evaluacion de los perfiles moleculares de
diagndstico en las biopsias guiadas por imagen y estudiar las diferencias regionales en la periferia del
tumor intratumoral y regiones centrales de tumores *.

Indicaciones

Se han aplicado al estudio del mecanismo de desarrollo y progresion del glioblastoma multiforme(Yan
y col., 2011), pero tiene dificultad para determinar los genes responsables por la plétora de genes en
microarrays no relacionados con el pronéstico (Zhao y col., 2011).

Para medir los perfiles de expresidn génica de teratoides/rabdoides atipicos para determinar los
subgrupos molecularmente similares (Birks y col., 2011).

Schwannomas vestibulares (Aarhus y col., 2010).
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